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     Desde el inicio de la epidemia producida por Xylella fastidiosa en el sur de Italia, se observaron 

diferentes niveles de resistencia entre los cultivares de olivo locales. Estudios recientes han 

corroborado esta variabilidad y cultivares como ‘Leccino’ y ‘Fs-17’ han mostrado altos niveles de 

resistencia, mientras que otros como ‘Ogliarola Salentina’ y ‘Cellina di Nardo’, han mostrado el 

comportamiento opuesto. Esta variabilidad ha sido la base del primer programa de mejora del olivo 

para desarrollar nuevos cultivares resistentes a X. fastidiosa que actualmente está desarrollando la 

Universidad de Córdoba (UCO) financiado por la empresa BALAM Agriculture y colaborando 

con el CNR de Bari. 

 

     En el año 2018 y 2019 fueron plantados en la finca experimental de BALAM “El Valenciano”, 

Carmona (Sevilla), un total 1032 genotipos procedentes de cruzamientos utilizando parentales 

resistentes. Durante 4 años se ha evaluado el vigor, la precocidad de entrada en producción, 

rendimiento graso, características del fruto y las características del aceite. En base a los resultados 

obtenidos, 44 genotipos procedentes de 8 cruzamientos han sido seleccionados para pasar a la 

siguiente fase con repeticiones. Estas 44 preselecciones han sido propagadas y plantadas en 

diferentes campos experimentales en España e Italia. Actualmente se cuenta con 4 campos 

experimentales en la fase de preselecciones. El primer campo se encuentra en “El Valenciano”,  el 

segundo en Lucca, Toscana, Italia y los dos últimos se encuentran en Scorrano, Lecce, Italia, zona 

totalmente devastada por la bacteria Xylella fastidiosa y en los cuales se está evaluando la 

evolución de la enfermedad en condiciones de campo. Además, a algunos de estos genotipos se les 

está siendo evaluada la resistencia a la bacteria en condiciones controladas gracias a la 

colaboración con el CNR de Bari. 
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